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Bref historique des émergences

Accélération
significative
depuis les

années 2000

Période
1918-1920
1957-1958
1968-1970

1981-présent

1998—présent

1967, 1998, 2005, 2023

2000-2022
2002-2003

2004—présent
2007-présent
2009-2010

2012-présent

2014-2016

2017
2018

2018-2020

2021
2022
2022

2015-2016

2019-2023
2022-2023

2023-présent

2024-2025

Epidémie
Grippe espagnole
Grippe asiatique

Grippe de Hong Kong

VIH/SIDA
Virus Nipah
Virus Marburg
Fievre de Crimée-Congo (CCHF)
SRAS
Epidémies de chikungunya
Epidémies de dengue

Grippe A(H1N1) « porcine »

MERS-CoV

Ebola (Afrique de I'Ouest)

Epidémie d’Ebola (RDC)
Epidémie d’Ebola (RDC)

Grande épidémie d’Ebola (RDC)

Epidémie d’Ebola (Guinée)
Epidémie d’Ebola (RDC)

Epidémie d’Ebola (Ouganda)

Zika

COVID-19
Mpox (clade Ilb)

Mpox (clade Ib)

Grippe aviaire H5N1

Lieu principal / portée
Mondiale
Asie, mondiale
Mondiale

Mondiale

Asie du Sud et Sud-Est

RDC, Angola, Ouganda, Guinée équ.

Europe de I'Est, Afrique, Asie centrale

Chine, puis monde

Afrique, Asie, Amériques
Tropiques (Asie, Am. latine)
Mondiale

Moyen-Orient, cas isolés

Guinée, Liberia, Sierra Leone

RDC (Bas-Uélé)
Equateur (RDC)

Nord-Kivu, RDC

Guinée forestiere
Equateur

Région de Mubende

Amérique du Sud, Caraibes

Mondiale
Mondiale (hors Afrique)

RDC, Afrique centrale

Asie, USA, Cambodge (cas humains isolés)

Agent pathogéne
Influenza A (HIN1)
Influenza A (H2N2)
Influenza A (H3N2)

Virus VIH
Henipavirus (Nipah)
Filovirus (Marburg)

Nairovirus (CCHF)
SARS-CoV-1
Alphavirus (Chikungunya)
Flavivirus (Dengue)

Influenza A (HIN1)pdmO09

Coronavirus

Virus Ebola

Virus Ebola (Zaire)
Virus Ebola (Zaire)

Virus Ebola (Zaire)

Virus Ebola
Virus Ebola

Virus Ebola (Soudan)

Flavivirus (Zika)

SARS-CoV-2
Orthopoxvirus

Orthopoxvirus

Influenza A (H5N1)
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Emergences des causes multiples....

The transition to agriculture shifted human pressure [Nt
on wild mammals from hunting to habitat loss inData

As global agricultural land use increased...

2.5 billion
hectares

Agriculture and livestock reduced
direct hunting pressure on wild
mammals, but resulted in habitat
loss through the expansion of
agricultural land.

Before the agricultural revolution the
per capitaimpact on wild mammals
was very high due to hunting

\y 0.1 million

hectares

100,000 10,000
A Mutation B. Recombinaison C. Réassortiment years ago years ago
Virus parentaux Virus parentaux
.. wild mammal populations declined.
Biomass of wild land mammals
20 million
tonnes of carbon
v v 15 million
tonnes of carbon
10 million
tonnes of carbon
Virus recombinant Virus réassortant
100,000 10,000 1900
years ago years ago

High risk
Moderate risk
Low risk

The Lancet 2012;380(9857):1956—65.
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De janvier & juillet 2004, 2 ] De janvier & mai 2004,

7 205 immigrés clandestins ont été X ___ 1752 clandestins ont débarqué.
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Viroses tropicales quelques exemples...
Classe Ordre Famille Genre Virus Classe Madadie chez|'humain Transmission par | Aire de distribution
Hantaan 3 Figyre Hémorragigue & syndrome rénal
Effiovirafes Han@viridae | Orthohaaniavirus Sécul 3 Figyre Hémnorragigue & syndrome rénal ciite
Puurrela 2 N éphrcpathie épidérmigue scandinave
S- Jalul = w = L rm;aﬂr ; r - -II
L assa 4 Figsre Hémorragigue de L assa Afrigue de 'Ouest
9 DI LS FTeyTe Herr T aqaue a genie AT gerre
- Arenaviridae | Manmerenavirus Machupo 4 Fidvie Hémaragigue bolivienne Bdivie
Bunyawricefes - — - - T
Gugnarito 4 FidyreHémorragigue véndzudlienne Y eneziela
Table 1
Emerging viruses which caused autochthonous cases in the Mediterranean region.
Virus Family Genus Arthropod vector
West Nile virus Flaviviridae Flavivirus Mosquito (mainly Culex spp.)
Dengue virus Flaviviridae Flavivirus Mosquito (mainly Aedes spp.)
Usutu virus Flaviviridae Flavivirus Mosquito (mainly Culex spp.)
Chikungunya virus Togaviridae Alphavirus Mosquito (mainly Aedes spp.)
Crimean-Congo hemorrhagic fever virus Nairoviridae Orthonairovirus Tick (mainly Hyalomma spp.)
Tick-borne encephalitis Flaviviridae Flavivirus Tick (mainly Ixodes spp.)
Alkhurma hemorrhagic fever virus Flaviviridae Flavivirus Tick
Phleboviruses Phenuiviridae Phlebovirus Sandflies, mosquitoes
Papa A et al Jownal af clinical viralogy 2019
¥ irus Scudan
{anciennernent 4 Maladie & virus Ebcla
Ebda Soudan)
Orthoehofavirus : . chalve souris ? A frique sub-saharienne
Manfiviricefes | Mononegavirafes | Fifoviridae Virus Tai Ferest
f &5 [anciennernent 4 Maladie & virus Ebcla
Ebda Cote-d' lvare)
Yirus Bundibugyo
(anciennarment 4 Maladie a virus Ebcla
Ebcla Bundibugyo) ' I N STITUT
. . oL : Afrigue centrale, de 'est PASTEU R
Orihomeriurgvirus | Virus Marburg 4 Maladie a virus Marburg Chauve souris ot ausTAle




Arboviroses
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Dengue : I’archetype de ’arbovirose emergente

Figure 3: Countries, territories or areas with previous or current local mosquito-borne
transmission of more than one Aedes-borne virus (dengue, chikungunya and Zika) as of 30
April 2024

| w
— == e
- o ] % [l -
e D’avril 2024 a mars 2025 pres d’1,4 million de cas de dengue
e 400 déces liés a la dengue
» 53 pays/territoires des régions OMS
ﬁr*’ | * Arbovirose connaissant la plus forte dynamique d’extension (' INSTITUT
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Dengue : I’archetype de ’arbovirose emergente

Pour la saison 2024

11 foyers de transmission locale de dengue totalisant 83 cas

Principalement eu lieu en Provence-Alpes-Cote d’Azur et en
Occitanie (Figure 1)

Pour 8 des 11 épisodes autochtones, le sérotype du virus de la dengue
identifié¢ était le sérotype 1 (DENV-1) pour 4 épisodes, le sérotype 2
(DENV-2) pour 3 épisodes et le sérotype 3 (DENV-3) pour un
¢pisode

Ces données confirment I’augmentation du risque de transmission
locale des arboviroses transmises par Aedes albopictus

* Augmentation du nombre de cas autochtones d’année
en année avec respectivement en 2022 et 2010, 66 et 48
cas

I’expansion geographique vers le nord du risque de transmission
locale de ces arboviroses est confirmée

Carte des épisodes de transmission autochtone de dengue et de
chikungunya en France hexagonale, saison 2024
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Localisation des épisodes de transmission autochtone - 2024
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https://www.santepubliquefrance.fr/maladies-et-traumatismes/maladies-a-transmission-vectorielle/chikungunya/articles/donnees-en-

france-metropolitaine/chikungunya-dengue-et-zika-donnees-de-la-surveillance-renforcee-en-france-hexagonale-2024#block-626324 ( '

INSTITUT
PASTEUR



Chikungunya

B

EU outermost regions reporting
cases and not visible in the main
map extent

- Reunion

Mayotte

Notification rate per 100 000 persons

No reported cases 0.001:0.009 0.01-0.99 10999 B o B -

Note: Data refer to Chikungunya virus disease cases reported in the last 12 months (April 2024-March 2025) [Data collection: March 2025]
Case numbers are collected from both official public health authorities and non-official sources, such as news media, and on the source,

Union. ECDC. Map produced on 27 March 2025

and cases may be included

@
The boundaries and names shown on this map do not imply official or by the

80 000 cas de CHIKVD et 46 déces liés a la maladie ont été signalés dans 14 pays/territoires.
Des cas ont été signalés en Amérique, en Afrique et en Asie.

mais un foyer de CHIKVD est en cours a la Réunion et un cas a également été signalé a Mayotte
1° identification cas autochtones en France en 2010 dans le Var

Description de nouveaux cas en 2014, 2017 et 2024 soit au total 32 cas
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West-Nile

=

Distribution of human West Nile virus infections
in NUTS 3 or GAUL 1 regions of the EU/EEA

and neighbouring countries

during 2013-2023, as of 4th January 2024

- Human infections reported, 2023
[:] Human infections reported, 2022
Human infections reported, 2013-2021
No infections reported
Not included

Countries not visible
in the main map extent

Malta Liechtenstein

Carte des cas humains de West Nile en France hexagonale, saison
2024

=N Surveillance du virus West-Nile en France hexagonale - 2024
REPUBLIQUE

FRANCAISE v. *.® Santé
] e l *9.9 publique
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* 39 cas autochtones dans des départements de Provence-Alpes-Cote d’azur, d’Occitanie et de Nouvelle
Aquitaine, dont pour la premiere fois dans le département des Pyrénées- Atlantiques

Grece (217 cas) sont les pays les plus touchés.

‘,F‘ * En Europe, plus de 1300 cas autochtones de West Nile ont été signalés en 2024. L’Italie (449 cas) et la
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Une dissémination de vecteurs avant tout

B “efsam Aedes albopictus, May 2024
- s Pt s ettty
Legend
I Established
EN s .
Introduced REPUBLIQUE  » ° Santé
I Absent FRANGAISE @ © ?Ubllque
Kok e @ France
I No data et
© Unknown
Countries/Regions

not viewable in the
main map extent*

.‘ Malta
' Monaco
- San Marino
m Gibraltar
m ‘ Liechtenstein

m Communes colonisées
par le moustique tigre
au 1er janvier 2025

{\\ . ‘ Azores (PT)

v Canary Islands|

"7 f’ (ES) &
Source : SI-LAV, Direction généraie de i santé S

‘ \ ‘ Madeira (PT) Exploitation : Santé publique France —_

’ " Jan Mayen (NO)

ECDC and EFSA, map produced on 22 May 2024. Data presented in this map are collected by the VectorNet project. Maps are validated by extemal experts prior to publication, Please note that the depicted data do not reflect the official views of the countries.
* Countries/Regions are displayed at different scales to facilitate their visualisation, The boundaries and names shown on this map do not imply official endorsement or acceptance by the European Union.. © UNFAO.
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Virus Oropouche

* BRESIL

Bilan épidémie au 11 février 2025 (S7), PAHO 16

239 cas confirmés (Brésil : 13 785) / 4 déces

* Expansion dans de nouvelles zones, non en limite de la forét amazonienne (dont

Cuba, 1¢"cas en juin 2024)

» Zone historique d’endémie OROV : zones a proximite de la forét amazonienne

Distribution géographique des cas confirmés cumulés
autochtones de maladie a ROV, Brésil
2024-2025

Importation en Amérique du Nord et
Europe:

 USA, n=108 (Floride, n=103)

* (Canada, n=1

* Espagne, n=21

» Jtalie, n=6

* Allemagne, n=3

https://www.paho.org/sites/default/files/2025-02/2025-feb-10-epi-update-oropoucheeng-final_0.pdf

* France, n=1

%P\
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http://www.paho.org/sites/default/files/2025-02/2025-feb-10-epi-update-oropoucheeng-final_0.pdf

Virus Oropouche

* Séjour a Cuba du 12/07 au 19/07/2024

* Excrétion virale prolongée (PCR) apres le début des

Replication-Competent
Oropouche Virus in Semen
of Traveler Returning to
Italy from Cuba, 2024

Patient Italien 42 ans

symptomes :
e Sérum :J10
e Urine: J16, J32

* Sang total : J16, J32 et J58
* Sperme : J16, J32 et J58
* Virus cultivable jusqu’a 16 jours apres le debut

des symptomes

Stay in Cuba : Return to Italy
Jul 19-29 after Jul 29
Symptom onset
Fever (39.0°C), Fever recurred
neadlache. : (38.7C)
malaise 1 mproved
® H 3
T -10 i -8 -6 -2 0 i 2 4 6 8 10 12 14 16 32 58
o H i
Ll 1 1 Lt 1 1 ] [ |
! : l
Day 5 after symptom onset
unremarkable blood count
C-reactive protein 12 mg/L
ALT 100U/L AST 89 UL
eGFR 85 mUmin/1.73 m*
RT-PCR DENVICHIKV/ZIKV Whole blood Neg (>45)
RT-PCR-OROV (Ct values) Whole blood Pos (36.1) Pos (37.7) Pos (37.6) Pos (37.1) Pos (33.7)
Serum Pos (33.6) Pos (37.7) Neg (>45) Neg (>45) Neg (>45)
Urine Pos (27.2) Pos (24.2) Pos (26.9) Pos 32.5) Neg (>45)
Semen NT NT Pos (25.4) Pos (28.9) Pos (34.1)
QORQV isolation Semen Pos (14.0) NT

* Possible risque de transmission interhumaine par voie

sexuelle

Castilletti et al. Emerg Infect Dis. 2024 ;30(12):2684-2686
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Virus Oropouche

Persistence of
Oropouche virus in body
fluids among imported
cases in France, 2024

* Cluster de 5 femmes et 2 nourrissons (cas suspects) W .
hd SéjOllI' é Cllba du 28/07 au 14/08/2024 Stay in Cuba (July 28 -
August 14, 2024)
, , . , 251 07 QEI;‘OB 15/I" 08 25/08 05{ 09 1 5" 09 25]/- 09 1 TII 0
* Excrétion virale prolongée (PCR) apres le début des I ——————
symptomes —— ;
. . . Patient 1 pcznsfm+, gz’grﬁo }
* Urine jusqu’a J37 s L L
* Plasma jusqu’a J48 wrape | 10 |
. < F.35 IgG+, VNT+ | }
* Sang total jusqu’a J71 : i |
Patient 3 ?gCZR?," \ié:;r - |
Patient 4 PC4RB-?FSI\.;I+ 7;250
* Pas de corrélation entre la persistance des symptomes et la e | o
virémie/virurie prolongée i .
F.23 PCR-, IgM+,
IgG-, VNT+

Gourjault et al. Lancet Infect Dis 2024 :S1473-3099(24)00815-6
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Virus Oropouche
hawremedicine

@\@ Re-emergence of Oropouche virus between 2023 and 2024

Article hepe/ in Brazil: an observational epidemiological study
Human OUtbreaks Ofa novel m Gabriel C Scachetti*, Julia Forato*, Ingra M Claro*, Xinyi Hua*, Bdrbara B Salgado*, Aline Vieira, Camila L Simeoni, Aquyda R C Barbosa,
1 H Italo L Rosa, Gabriela F de Souza, Luana CN Fernandes, Ana Carla H de Sena, Stephanne C Oliveira, Carolina M L Singh, Shirlene T S de Lima,
reassortant OrOPOUChe VIruS ln the Ronaldo de Jesus, Mariana A Costa, Rodrigo B Kato, Josilene F Rocha, Leandro C Santos, Janete T Rodrigues, Marielton P Cunha, Ester C Sabino,

Nuno R Faria, Scott C Weaver, Camila M Romano, Pritesh Lalwanit, José Luiz Proenca-Modenat, William M de Souzat

Brazilian Amazonregion

Summary
LancetInfect Dis 2025;  Background Oropouche virus is an arthropod-borne virus that has caused outbreaks of Oropouche fever in central and

) 25:166-75  South America since the 1950s. This study investigates virological factors contributing to the re-emergence of]|
IReCEIVed: 30 July 2024 A list of authors and their affiliations appears at the end of the paper Published Oline Oropouche fever in Brazil between 2023 and 2024

1/ Facteurs virologiques
Meéme hypothese : apparition d’un nouveau « réassortant » du virus entre 2010 et 2014 serait a I’origine des épidémies de

2023-2024
plus grande capacité de réplication / ancienne souche + ¢chappement aux Ac neutralisants / ré-infection d’individus déja

lexposés-infectés

2/ Facteurs environnementaux
Déforestation & mobilité des humains infectés vers de nouvelles régions ou les vecteurs sont présents

Aire de répartition Culoides paraensis, globalement mal connue : Ameériques, ailleurs = ?
Role d’autres vecteurs comme d’autres Culoides présents en Europe ou comme Culex quinquefasciatus

"lh ( ) INSTITUT
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Mpox Clade II

Continued circulation of mpox: an epidemiological and

phylogenetic assessment, European Region, 2023 to 2024 » Résurgence notable en Espagne, Portugal, Allemagne,
— Royaume-Uni et France, présentant 76 % (1 095/1 432) des cas
30-day centred moving average of daily mpox cases, by country, 2022-2024 (n = 27,298) S]gnalés
» (aracteristiques démographiques des patients entre les deux
s O périodes étaient similaires (sexe, HSH, mode de contamination)
= * 574 transmissions non sexuelles :
L * 537 (94%) cas avec contact interhumain
o [ "\ AW ¢ ¥\ oK .y
’ F I * 32 cas (6%) contact avec matériel contaminé
[ \ A ," l‘.f| ’ 1“1, . . .
E® 1 o . * 4 cas (<1%) de transmissions nosocomiales
5 ," "‘ 1 o ,n'\M‘ ol k“;‘;v'/\‘ My \L . . .
8 o ‘,/?_ MCTCRT™ * 1 cas contamination de laboratoire
50 HEA) f y Yam W\N
[\ A VAT SV R
// '\‘ IT, i n’h _fv"{'-—Ap-ﬁ.J; Al -/WC:\ - \F\\J’E
= ‘w‘I‘(" "\ ‘\‘. Jul2023 Oct 2023 Jan 2024 Apr 5024 ‘ . X . . .
1A\ .  Pas de différences dans la sévérite des cas (taux hospitalisation
R~ R i i s 5% Vs 6%)
Jul 2022 Jan 2023 IJui2023 h 7 Jan 2024 7 Jul2024 ° 8 CaS admis en ICU
T e e At oY * 10 déces (dont 8 HIV+)
iRnecgrieOans'e in cases In Period 2 are highlighted. The grey line represents the rest of the countries in the World Health Organization European

Vaughan et al. Euro Surveill. 2024. Jul; 29(27):2400330
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Fievres hémorragiques virales
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de Crim¢e-Congo

La fievre hémorragique

from WHO map of Geographic
distribution of Crimean-Congo
haemorrhagic fever, updated 2025

Hyalomma ticks vector presence A

CCHF virological or serological =\ /
évidence and vector presence SR \; 7

sporadic indigenous cases ! <&
B 5-49 CCHF ccses reported per year

M 50 and more CCHF cases reported
per year

Created with mapchart.net

D’apres la carte de

[’OMS mise a jour en

2025

Maladies endémo-€pidémiques en Afri

Une arbovirose ET une zoonose

que et Asie Centrale

Transmission sur le continent par vagues successives europeennes plus récente

Le fardeau mondial est esttimé a 11 000 a 15 000 infections avec 1 000 a 2 000 déces/an
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FHCC une arbovirose avant tout !

* Arbovirose => Athropods born viruses

* Les tiques du genre Hyalomma (famille des ixodidae) étant le principal vecteur
* 27 especes connues en Afrique, Asie, Europe méridionale

* 3 principales espéces impliquées dans le cycle de FHCC en Europe :

* H.marginatum (France continentale)
*  H.scupense (Corse)
* H.lusitanicum (péninsule ibérique)

* A noter que le virus de la FHCC a ét¢ retrouvé également dans des tiques du genre Ixodes et Dermacentor, mais
pas de données sur la capacité vectorielle

- Reported presence
of Hyalomma spp.

No reported presence
= of Hyalomma spp.

¥ -

Fig 1. Global geographic distribution of Hyalomma spp. ticks. Created with mapchart net.

Bonnet et al PNTD 2022

Hyalomma marginatum
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FHCC une arbovirose avant tout !

Toutes les stases sont hématophages

Mais seuls les adultes sont susceptibles de piquer les humains (hotes accidentels)

Les adultes sont plutot exophiles et s’attaquent principalement aux ongul€s sauvages (sanglier, cervides) et

domestiques (bovins, chevaux)

Les larves et les nymphes sont endophiles et s’attaquent aux petits mammiferes (lagomorphes) et aux oiseaux

Sur le plan comportemental les tiques du genre du genre Hyalomma spp sont des tiques chasseuses

Contrairement aux tiques de type Dermacentor ou Ixodes, qui sont en affut

L} Vs . ‘A
7 A XL % : .
s » v v . &
4 IS T A RN N 5
) » + N5 |
e i o\ ’
’ ! ha™ w
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FHCC le cycle biologique

)

* Propagation du virus chez les tiques :
* par voie trans-ovarienne (via les ceufs)

* par voie transtadiale (le virus reste
présent pendant les transitions larves-
nymphes et nymphes-adultes),

* La transmission virémique :

 correspond a I’infection de la tique par le
sang de I’animal infecte.

* La transmission non virémique :

* transmission inter-tiques lors de la prise

de nourriture sur I’animal au niveau de
appelés
feeding se contaminant sur le site par re-

regroupements, sites de co-

ingestion de virus provenant de la salive
d’autres tiques porteuses voisines

Co-feeding

o™ <
/ Ampliﬁcation\
Medium e
-sized | NS
%awa mammals \@
Nymph

Hyalomma
tick life
o cvcle Adult ’

i
Amplification Humans

Livestock ¢

D’aprés David W Hawman et al, F1000 research 2018
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La FHCC en Turquie : L’endémo-¢pidémie

* 2002-2018 :

® 11041 cas
® Létalite 5 %

* Nb de cas annuels: > 1000 cas
* Distribution géographique :

» Haut plateau anatolien

» Chaine Pontique
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La FHCC en Turquie : L’endémo-¢pidémie

* Saisonnalit¢ marquee :
* Forte corrélation avec les temperatures et les précipitations

@, 2017

Predicted = Observed
__-.II.-

= Predicted ® Obse

2016
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(b)

Ak, Ergoniil, Génen. Clin Microbiol Infect 2020

CYCLE DE HYALOMMA MARGINATUM

Période d’éclipse dans le cycle :
métamorphose des nymphes en

adultes

https://www.cirad.fr/e
space-
presse/communiques-
de-presse/2020/tique-
pattes-rayees
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FHCC, une menace émergente en Europe ?
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FHCC, une menace emergente en Europe ?

Fatal Case of Crimean-Congo
Hemorrhagic Fever, Portugal, 2024

* Description du premier cas sévere au Portugal d’un
patient de 83 ans décédé de Fievre hémorragique
de Crimée-Congo

* Derniere présence documentée dans le pays en
1985 (sérologie positive chez deux patients) COHE afected areas “ 2

.| Region of infection
No cases reported
Not included

Countries not visible

 Parallelement en Espagne nouveaux cas chaque inthe main map extent
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© Regions of infection (in orange) for Crimean-Congo haemorrhagic fever cases infected via tick bites, EU/EEA, 2013—-present

Figure 1. Regions of the Iberian Peninsula where human infections
with Crimean-Congo hemorrhagic fever virus were reported. Red
star indicates fatal case of Crimean-Congo hemorrhagic fever,

m Portugal, 2024; yellow triangle, the seropositive cases detected in
g l the Beja district, Portugal, 1985. Blue numbered icons indicate the I N ST I T U T

&\ number of human cases reported in provinces in Spain since 2013
(Salamanca, 7; Ledn, 3; Avila, 2; Badajoz, 1; Caceres, 1; Cérdoba, PAST E U R

1; Madrid, 1; and Toledo, 1).
Zé-Zé et al. Emerg Infect Dis. Epub 2024 Dec 6 DOI: 10.3201/eid3101.241264



FHCC, une menace en France ?

Corse:

* Séroprévalence FHCC de 10 % chez les ruminants domestiques

* M¢étropole:

* Arc méditerranéen, jusqu’en Ardeche et Drome, présence du vecteur et sérologie positive dans les cheptels de

Grech-Angelini et et al. Transbound Emerg Dis 2020

bovin et ovins ainsi que dans la faune sauvage => Circulation active du virus

Vial et al 2016; Stachurski et al 2018, Bah et al 2022, Bernard et al

I: Présence de h. marginatum

Animaux d’élevage séropositifs

pour CCHFV — Voies de migration de I'avifaune

européenne

Figure 3. Distribution du vecteur et d’une sérologie positive pour le CCHFV en France. A. Les tiques Hyalomma marginatum sont connues depuis de
trés nombreuses années en Corse ol elles constituent la deuxiéme espéce la plus importante sur ce territoire [40]. Des mentions de leur présence
ont été faites dés 1965 dans les Bouches-du-Rhéne, mais leur installation pérenne dans le pourtour méditerranéen est plus récente. B. Une étude
parue en 2020 indique la présence étendue en Corse d’animaux d’élevage ayant une sérologie positive pour le virus CCHFV (9 % de I’ensemble des
animaux testés) [39]. C. Principales voies de migration printaniére des oiseaux (d’aprés The scottish wildlife trust).
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Figure 6 : Distribution de H. marginatum en France continentale
Source : d'aprés Bah et al. (2022)
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FHCC, une menace en France ?

Detection of Crimean-Congo haemorrhagic fever virus

in Hyalomma marginatum ticks, southern France, May
2022 and April 2023

FIGURE 1

Map showing areas where ticks were collected from cattle and horse farms for analysis of Crimean-Congo haemorrhagic
fever virus, France, May 2022 and April 2023 (n =57)
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Boxes Indicate the name of each department, the animal specles (horse or cattle) from which ticks were collected and the number of ticks
tested positive for Crimean-Congo haemorrhaglc fever virus. The departments coloured green were sampled In 2022 and the one coloured
purple was sampled in 2022 and 2023.

Bernard et al. Euro Surveill. 2024 Feb 8;29(6):2400023
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Bl CCHFV-positive ticks
[ CCHFV-negative ticks

Crimean-Congo Hemorrhagic
Fever Virus in Ticks Collected
from Cattle, Corsica,

France, 2023

e Confirmation par 2 travaux d’équipes
distinctes de I’installation de FHCCv
dans la population de tique Hyalomma
sp dans le Sud de la France

* Risque considéré comme faible pour
la population générale

* Pas de cas autochtone pour le
moment

e La survenue de cas autochtones
apparait comme inévitable en
France dans I’arc méditerranéen

Kiwan et al . Emerg Infect Dis. 2024 May;30(5):1036-1039
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FHCC : a qui le tour ?

* Le vecteur est largement

* Le risque se confond en

partie avec la diffusion de son
vecteur

* Facteur socio-¢conomiques,

anthropologiques ¢galement
nécessaires

répandu, ce qui expose 3
milliards de personnes a un
risque.

oy

Predicted suitable habitats
for H. marginatum

N Low 0-20%

01 Medium-Low 21-40%
1 Medium 41-60%
|==1 High 61-80%
Il Very High 81-100%

Fig 2. Predicted potential geographic distribution of Crimean-Congo haemorrhagic fever vector Hyalomma marginatum on a global scale. Red colors
indicate highest habitat suitability and blue lowest suitability. The base layer of all the maps (from Fig | to Fig 5) is extracted from ArcGIS Hub developed by

ESRL https:/farc-gis-hub-home-arcgishubhub.arcgis.com/datasets/esrizworld- continents/explore?location=0.736373%2C36.668919%2C2 65.

Celina SS et al. Mapping the potential distribution of the principal vector of Crimean-Congo haemorrhagic

fever virus Hyalomma marginatum in the Old World. PLoS Negl Trop Dis. 2023
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Fievre de Lassa : Premiere FHV d’importation

* Arenavirus dit de « 1’ancien monde »

Zo)onose, rongeurs principaux réservoirs (Mastomys
Sp

* Endémique d’Afrique de I’Ouest

* Extension récente au Ghana, et Afrique Australe
(Afrique du Sud)

* Transmission interhumaine possible (lors des soins)
* Principale fiévre hémorragique d’importation

* Risque faible et limité a des populations
spécifiques
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were also treated in Germany (blue). Country codes are as follows: BF = Burkina Faso, GE = Germany,
IC = Ivory Coast, LI = Liberia, MA = Mali, NI = Nigeria, SL = Sierra Leone, TO = Togo, CA = Canada, IL =
Israel, JP = Japan, NL = Netherlands, ZA = South Africa, SW = Sweden, UK = United Kingdom, US =

United States of America.

Figure 2. Map of the country of origin (red) and the country of treatment (blue) of 34 primary and 2
secondary cases of imported Lassa fever. The two cases in Germany were secondary cases (red) and

Wolf T, et al journal of travel medicine 2020
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Au total :

L’émergences de viroses tropicales en méditerrance n’est pas de 1a science fiction !
* Dengue, West-Nile, Chikungunya....

Phénomene déja en marche depuis plusieurs décennies mais actuelle franche
accelération

Causes multiples (crise climatique, migrations, mondialisation, anthropisation etc...)

Risque tres inegal selon les viroses :
* Risque d’importation majeur pour les arboviroses
* Risque faible pour les FHV non vectorisees
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